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Búsqueda de interactores para la caracterización de los genes ParPMC implicados en la 
resistencia a Sharka en albaricoquero 
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Resumen: la enfermedad de la Sharka, causada por el potyvirus Plum pox virus (PPV) es el factor 
más limitante para el cultivo de frutales de hueso. El desarrollo de variedades resistentes se ha 
propuesto como la mejor solución para el control de esta enfermedad. Sin embargo, se conocen 
pocas fuentes de resistencia que puedan ser de utilidad para su incorporación a los programas de 
mejora. En el caso de albaricoque se identificaron una decena de variedades norteamericanas que 
muestran resistencia a PPV. Combinando datos genéticos y genómicos propusimos a los genes 
ParPMC1 y ParPMC2 como genes de susceptibilidad cuyo silenciamiento confiere resistencia a 
PPV. Se trata de dos genes de función desconocida, parálogos, muy similares entre sí y 
pertenecientes a un cluster de genes con dos dominios MATH (meprin and TRAF-C homology). 
Para el estudio de la posible función de estos genes, en este trabajo nos planteamos la identificación 
de posibles interactores de las proteínas codificadas por los mismos (ParPMC1 y ParPMC2). Los 
resultados obtenidos nos permiten profundizar en el conocimiento sobre el mecanismo de 
resistencia a PPV en albaricoque, permitiendo la identificación de otros genes que pueden estar 
implicados en el control de este caracter y que, por tanto, podrían ser de utilidad para la mejora de 
los frutales de hueso. 
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