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Resumen

La coleccion de germoplasma de nispero del IVIA cuenta con 120 variedades, de las cuales 20 proceden de mutaciones identificadas de la variedad
Algerie y el resto de diversos paises donde el cultivo es importante, sobre todo de China, pais de origen de la especie. La caracterizacion detallada de
cualquier coleccion de germoplasma es un requisito fundamental para poder aprovechar al maximo estos recursos. En este trabajo presentamos el
genotipado mediante secuenciacion de 76 accesiones de la coleccion para estudiar su diversidad a escala gendmica. Tras realizar un experimento
piloto empleando 2 enzimas de restriccion (ApeKl y Pstl) para comprobar su idoneidad en el caso de nispero, se eligio ApeKl para la construccion de
la libreria y secuenciacion del resto de muestras. Se obtuvo un promedio de 3 millones de lecturas por muestra de las que mapearon frente al genoma
de referencia un 83,66%. En la busqueda de variantes frente al genoma de referencia se identificaron entre 58.153 y 140.162 posiciones variables por
muestra, con una media de 105.911. En total se identificaron 290.279 posiciones variables en las 76 muestras, distribuidas en los 17 cromosomas.
Tras un filtrado exhaustivo, seleccionamos cerca de 9.000 marcadores de tipo SNPs e INDELs con los que evaluamos la diversidad y las relaciones
entre las accesiones. Los resultados obtenidos abren la puerta al uso de marcadores para identificacion varietal. Ademas, nos permitiran, mediante la
combinacion con datos morfologicos y pomologicos, realizar mapeo por asociacion para la identificacion de regiones del genoma involucradas en el

control de caracteres de interés para la mejora de esta especie.
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1. Estudio piloto con 4 accesiones: extraccion de ADN, digestion y secuenciacion
5 ApeKI| :
; 5-G|CWGC-3 ;
5 NS 3-CGWCI|G-5 E
E \/ Pst| 5
5 5-CTGCA|G-3 E
: 3-GIACGTC-5 ;
Tabla 1. Resultados del estudio piloto con los enzimas ApeKl y Psitl.
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(SNVs: variantes de un unico nucledtido)
2. Secuenciacion de 76 accesiones empleando ApeKl como enzima de restriccion
' Lecturas [% Mapeadas SNV HOM REF HET HOM ALT %HET )
: PROMEDIO | 3.085927| 83.66 105.911| 103 .637 47 576 58335 44 :
! MA X 5315484 B87.12 140162 127 .921 77577 73227 55 :
: MIN 1.139.582|  78.03 58.183| 78.032 21.044 37109 28 :
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“\ Figura 1. Arboles filogenéticos NJ de las 76 accesiones en estudio empleando 8.194 SNPs (A) y Figura 2. Serie de PCAs con las accesiones del grupo Algerie empleando 8.194 SNPs, ',"
-.. 762 INDELs (B). eliminando secuencialmente las accesiones indicadas. v
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